
F
34

10
87

2.
S

96
F

34
10

87
2.

S
89

F
34

10
87

2.
S

85
F

34
10

87
2.

S
71

F
34

10
87

2.
S

68
F

34
10

87
2.

S
65

F
34

10
87

2.
S

58
F

34
10

87
2.

S
53

F
34

10
87

2.
S

51
F

34
10

87
2.

S
47

F
34

10
87

2.
S

42
F

34
10

87
2.

S
39

F
34

10
87

2.
S

37
F

34
10

87
2.

S
35

F
34

10
87

2.
S

33
F

34
10

87
2.

S
98

F
34

10
87

2.
S

93
F

34
10

87
2.

S
82

F
34

10
87

2.
S

74
F

34
10

87
2.

S
69

F
34

10
87

2.
S

59
F

34
10

87
2.

S
30

F
34

10
87

2.
S

27
F

34
10

87
2.

S
25

F
34

10
87

2.
S

20
F

34
10

87
2.

S
18

F
34

10
87

2.
S

16
F

34
10

87
2.

S
14

F
34

10
87

2.
S

12
F

34
10

87
2.

S
10

F
34

10
87

2.
S

07
F

34
10

87
2.

S
04

F
34

10
87

2.
S

01

Prevotella copri

Phocaeicola vulgatus

Faecalibacterium prausnitzii
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Muribaculum intestinale_nov_85.116%

Roseburia intestinalis
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