° o o o o o o o SPgE Actinidia eriantha (0%]|0%)|10.33%|0%|0%)]|0%]|0%)|0%|0%)]0%]|0.51%)]|0%]| 0% 0"

® ° e o o e o o o O o e o o o o GSp78Brachybacterium conglomeratum (0%]0%]|0¢

® ® ° ©0 0 ¢ o o o o o o o o o o SPJ7 Microbacterium maritypicum (0%]|0%]|0%|

—— ® ° ° ° o e o o o o o o o o o o GPpg|eucobacter chromiiresistens (0%|0%]|0%|0.5
® c @ © 0 ¢ ° o o o O e o o o o Gp]g Cutibacterium acnes (10.76%]|0.20%|

® °© o o o e o o o o o o o 0 o o Sp36 Bjfidobacterium pseudolong

I__ e+ OO0 = 2 o 2 00O o o o o Gp]] Rhodococcus gingshengii (0%|0%|0%|14
e e e o e o o o o o o o o o o o GpP]1T17 Nocardia coeliaca (0%]|0%]0%]|0.05%]|0.5

—— ® ° ° ° o e o o o o o o o o o o SP35(Corynebacterium mucifaciens (0%]|0.37"

e «@ < ° c o o o o o o o o o o 5pgY Corynebacterium macginleyi (0%]0%|2

® ° e o e e o o o o o o o o o o GPRYJRobinsoniella peoriensis (0%|0%|0%]|0%|0%]0¢

® ° e o o e 0 o o o o o o o o o SP]G Faecalibaculum rodentium (0%|0
e e ° o o @ o o o o o o o O ° o GP14 Ligilactobacillus murinus (0%|0%|0%|0%|0%|4
® ° e o e o o o o o o o o o o O SP2Streptococcus danieliae (0%|0%|09
* o o o o @ o O ° o o o o o o o SP74Streptococcus thoraltensis (0%)]0¢
e o o 0o e .OO ° o e O ° O °O SP82 Enterococcus faecalis (0.84%|0%|0%]|0%]|0¢
e ° ° o e o o o o o o GP59 Enterococcus casseliflavus (0%]|0%|0%]|0.47°¢

* ° @® o o o 0o o Q ° ° o o o O ° SP23 Enterococcus gallinarum (0%|0%]7.95%|0%|
e ° ° o e o o o o o o o o o o SPGT7 Brochothrix thermosphacta (3.87%]|
. ‘ ® ° ° e o o o o o o o o o o GP5Y|ysinibacillus sphaericus (0%|89
® e ° o o e o o o o o o o o o o Gp27 Bacillus subtilis (0%]|0%|0%]|0.6:
®* ° e o o e o o o o o o o o o o GP5PBaCillus halotolerans (0%|0%|0%
e oo (Qe e oo o0O0= ° ° ° SPYPriestia aryabhattai (0%]0%)|0%]|4
O o o o o o o 0 O o o o o Gp]11] Priestia megaterium (0%]0%]0

o o ° o o

® ° o o o e o o o o o o o o o o SPB5 Staphylococcus ureilyticus (0%|C
° 0 e O e ° ° o o o o o o o o GPQ9Q Staphylococcus hominis (0%|0%
e ° e 0 e o o o o o O o o o o o GP]14 Staphylococcus warneri (0%]|09

® ° e o 0 e o o o o o o o o o o SpPIQ3 Staphylococcus caprae (0%|0%

® °© ® ¢ o o o o o o o o o o o o GPIY Sediminibacterium aquarii (1.4

[ J

[

L

e e ° o e e o o o o o o o o o o GP33 Mammaliicoccus sciuri (1.00%]|0.z
;.0 e o e s o o o Qe o o 0o o o Gp77 Mammaliicoccus lentus (36.15%]|

e e 00 ¢ o o o o Qo o o o o Gp79 Chryseobacterium gambrini (0%

—— ® ° ° ©° o e o o o o o o o o o o Gp]JQ4 Epilithonimonas hominis (0%]

e ° e o e e o 0o o o o0 o o o o o GPR2 Sphingobacterium multivorurm

* ° ¢ ° ° s o ° o o o o o o o o GP]43 Bacteroides thetaiota
— °* ° ° ° °c e ° o o 0o o o o o o o SP]2Sphingomonas aquatica (0%]|0%|0%|0%]|0.72%]|0%)]

* e e ° e e o o o o o o o o o o GP5] Sphingomonas yabuuchiae (0%|0.68%]|0.29%|0.

® e e o e e o o o o e o o o o o GPRY Magnetospirilum magnetotacticum (0%|0.39%
® ¢ ° o o o o o o o o o o o o o Gp4a4 Bradyrhizobium lupini (0%]0%|0%|0%|0.74
® ° e o o e o o o o o o o o o o SPI7 Agrobacterium vitis (0%|0%]|0%|1.37%|0%](
* e o o o e o o o o o o o o o o GpP]55 Massilia pinisoli (0%]0.33%|0%|0%|0%]|0%)]0¢

¢ © o o o e o o o o o o o o o o GPJ44 Parasutterella excrementihominis
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substitutions/site
0 0.1 0.2

[ ® ° e o e e o o o o o o o o o o SP50Q Acidovorax temperans (0%|0%]|0%|1.24
®* ° ® o o o o o o o o o o o o o GSPB4 Acidovorax monticola (0.92%|0.04%]|6.0:

® ° ¢ o o e o o o o o o o o o o Gp]3] Comamonas aquatilis (0%]|0%]|0%]|0%

e ° ° o o e o o o o o o o o o o SPJ5 Comamonas testosteroni (0%|0%]|0%

® e e o e e o o o o o o o o o o GP]FStenotrophomonas maltophilia (0.80%]|0.39%]|0S
® ° e o o e o o o o o o o o o o Sp3PpPseydomonas putida (0%]|0%|0%]|1.21%|0.41

| ® ° e ° e e o o o O o o o o o o GP39 Acinetobacter radioresistens (0%|0%]|0%|(

® ¢ ¢ o o e o o o o o o o o o o Gp]34 Acinetobacter Iwoffii (4.16%]0.09%]0

® o o o o e o o o o o o o o o o SPRQO Acinetobacter haemolyticus (0%]0%|(

® - ®00 » o o o OO0 - o o o o SpP4Acinetobacter johnsonii (9.24%|0.78%

— * ° ° ° ° e o o o o o °©° ° ° SP63 Klebsiella oxytoca (0%|0%]0%|0%]0!
® ° ¢ o o e o o 0 o o o o o 0 o SP149 Enterobacter kobei (0%]|0%]|0%]|0%|(
¢ o o 0 0 OO ° °o o o o o o o GP]3Klebsiella pneumoniae (2.57%]|0%)|0'

- ¢ ° ° ° e e o o O o o o o o 0 o GpI4q] Klebsiella quasipneumoniae (0%]0!
® ° ¢ o o e o 0 o o o o o o o o GSPO7 Klebsiella aerogenes (0%|0%]|0%|0%
— e ¢ e o o e 0() e o o o o o o o 5P126 Raoultella planticola (0%]0%]|0%]|0
{ @ o o o o @ O ° o o o o o O o o GpO5 Citrobacter koseri (3.37%|0.09%|C
® ° o o o e 0o o o o o o o o o o GPB3 Cjtrobacter amalonaticus (0%|0%|

e e e o o e 0o 0o (e o o o o (O o SPAl Enterobacter mori (0%|0%|0%|0%|
@ - o 'O ° e Q e o o () ° O SP26 Enterobacter hormaechei (17.60%|:
® ¢ ° o o e 0o 0o o o o o o o o o GP]JQ6 Atlantibacter hermannii (0%|0%]|

0.3 0.4




