roteobacteria.C_Gammaproteobacteria.O_Pasteurellales.F_Pasteurellaceae.G_Haemophilus.S_ sp HMT
class: Gp1_DP101_201_301_401| class: Gp2_DP101_201_301_401|

0.010

o
o
o
©

0.006

0.004

Relative abundance

0.002 -

0.000 -



