eria.P_Actinobacteria.C_Actinomycetia.O_Corynebacteriales.F_Corynebacteriaceae.G_Corynebacterium

0008 | —= class: DO [class: D15
0.0007

0.0006 -

0.0005

0.0004 A

0.0003 A

0.0002

0.0001

0.0000 - T

Relative abundance




