® ° e ° o e o o o o o e o o o o o o o o o o SPpAs7 Methanobrevibacter oralis (0%|0%]|0%|0%]|0%]0.0:
© ° ° o e e o o o o o o o o o o o o o o o o GPIP9Q Fusobacterium sp. HMT 204 (0.05%

® ° ¢ o o e 0 o o o o o o 0 o o o o o o o o GPJO5 Fysobacterium nucleatum_subsp. vi
0000000 -00D0000O0O0O0O - OO o O SP20 Fusobacterium nucleatum (7.69%]5.8

® ° ° ° e e o o o o o o o o o o o o o o o o GSp38] Fysobacterium canifelinum (0.00%|

® e ° ©° o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp]J13) Fysobacterium sp. HMT 203 (0.159

® e o ©° o e o o o o o o o o o o o o o o o o GpJ4Fysobacterium sp. HMT 370 (0%]C

- * ° e ©° e e o o o 0 o o o o o o e o o o o o G§p]1T17 Fysobacterium periodonticum (0.0

—— °® ° ° ° ©° e o o o o o o o o o o o o o o o o GpI5]eptotrichiasp. HMT 221 (0.01%]0.(

® ° ° ° o e o o o o o o o o o o o o o o o o SPIPI5|eptotrichiasp. HMT 219 (0.01

® ° ° ° e e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp]3(Q Leptotrichiasp. HMT 392 (0.04

© e ¢ o o e o 0 o 0 o o o o o o o o o o o o SpP]04 Leptotrichia sp. HMT 212 (0.1¢

] ® ° ¢ ° o e 0o © o o o o o o o o o o o o o o GPJ39|eptotrichiasp. HMT_215 (0.1(

® ° ° o e e ©° 0o ©° 0 e o o o o o o o o o o o GPIT7)|eptotrichiasp. HMT 498 (0.2

® ¢ ° o o e o o o o o o o o o o o o o o o o GpJ58]|eptotrichiasp. HMT 225 (0%]0.(

-~ ¢ © o ©° o e o o o 0 o o o o o o o o 0o o o o SpPI7|eptotrichia buccalis (0.32%]0.67°¢

'I_— ® e ° ° o o o o o o o o o o o o o o o o o o Gp]JQ5 |eptotrichiasp. HMT 223 (0.02

| ® ° o o o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp7]|eptotrichia hofstadii (0.11%|0.0&
© ¢ 6 O 0 & 0 o 0 o0 0 o0 ©° 0O 0O ° o O o ¢ GPI99 |eptotrichia wadei (0.78%]|1.15¢

¢ e o o o e o o o o o o o o o o o o 0 o o o SpP]2] Leptotrichia sp. HMT 417 (0.12

® e ° o o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp365]|eptotrichia shahii (0%]0%]0.0¢

® ®© ¢ 0 o0 e Qe o 0 o 0o 0 0o o o o o o o o o Gp]7] Leptotrichia hongkongensis (0.

® ° ° ° e e o o o o o o o o o o o o o o o o GP]J35|eptotrichia trevisanii (0.01%

[ ® ° ° o o e o 0o o o o o o o o o o o o o o o Gp]84 Mycoplasma faucium (0.11%]|0.07

® ° ° ° o e o o o o o o o o o o o o o o o o SPJIEQ Mycoplasma salivarium (0.08%(
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| ¢ ° ° ° ° ° ° °° ° e 0 0 0 0 0 o o o o o o SP428 Absconditabacteric

I— e © © o o e o o o o o o o o o o o o o o o o SP324 Absconditabacter

® e ° o o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp3[) Eggerthia catenaformis (0.02¢

® ° ° o o e o o o o o o o o o o o o o o o o SP358 Mollicutes [G-1] bacter

© ° e o e e o o o o o o o o o o o o o o o o GP97 Frysipelotrichaceae [G-1] bacter
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® ° ° o o e o o © o o o o o o o o o o o o o SP369 Solobacterium moorei (0.30%]0.
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] ® ° ° ° o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp354 Gemellabergeri (0%]|0%]|0%|0%
® °© ® o o e o 0o 0o o o o o o o o o o o o o o GP]5Gemella morbillorum (0.35%]|0.33

® ° ° o e e ©o 0o o 0 e o 0 0o o o o O o o o o SPJ90 Gemella haemolysans (0.06%]0.

® ° ° © o & o 0 o o o o o o o o o o o o o o GpJ] Gemellasanguinis (0.05%|0%]|0%

—— °® ° ° ©° ©° e o o o o o o O o o o o o o o o o GPJQQ Ligilactobacillus salivarius (0.0C
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® © ¢ 0 0 ¢ 0 o 0 0 0 0 ° 0 0o o O e o 0 o o GP]R2 Streptococcus anginosus (0.5
© © © © 0 @ 0 © 6 0 0 ° 00 O o0 o0 ¢ O o o 0 SPI36Streptococcus intermedius (0O

© e o ©° o o 0 o o o o o o o o o o o o o o o GPAS5 Streptococcus constellatus (0.

_| * ° * ° e s o 0 o o o o o 0 o o o o o o o o GPI75 Streptococcus vestibularis (0
® ® e 2 0 o 0o 00 00 0o O0-¢° o0 00O ° SP188Streptococcus salivarius (0.2

H ° ° ° ° ° ° ° ° ° e ° ° ° o o o o o o o o o SPI6EY Streptococcus sp._ HMT_056 (G
@0 @0 000000000000 O0O0OO0O0O0 o SpP123 Streptococcus sanguinis (3.21
- ® © 0 0 0 e 0o 00 0o o0 0Q©0 o000 e 0o o0 O ° GP5]Streptococcus cristatus (1.05¢
® * * ° e s o e o ° © o o o o o o o o o o o 5Pl4Streptococcus australis (0%|0

° ° ° ° ° * e e e e o o o o o e o o o o o o 5P110 Streptococcus sp._HMT_066

{ ¢ o e 00690 o OO0 ¢ 0000 000(Q-° 0O o SP120 Streptococcus parasanguini

© e ° © e o o o o o o o o o o o o o o o o GPJ7 Streptococcus parasanguinis
{ ¢ © ¢ © 0 ¢ 2o O 0 ¢ 0O e 0 o0 o 0 o o O o o Gp]38Streptococcus oralis subsp._

® ° o ©° o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp23] Streptococcus oralis_subsp._
— ® ®@ ¢ O 0 ® 0O c 00 0o0Q0OO0O0O0O0O (OO0 0 o SP53Streptococcus gordonii (2.19¢
® @ o006 OOO ©000000O0QOO O o 5P131 Streptococcus oralis (2.26%|;
©e@ - 200 (oo o0 o0 o o 0o °O° o o O SP88 Streptococcus sp._ HMT 064 (:
0e0@->c0000000000OD0OCO0OQO OO SP12 Streptococcus mitis (4.91%|4.

® e ° o o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gpa] Streptococcus chosunense (0.

® e ° o o o o 0o o o o o o o o o o o o o o o Gp7G Actinidia eriantha (0.02%|09
_[ ® © ¢ 0o 0 e 0 °o 0 0 0 o °o 0o 0o o 0 ¢ o 0 o o GP56Pialisterinvisus (1.59%|0.46%
e e o o o e o o o o o o o o o o o o o o o o SP245Dijglister sp. HMT 119 (0.08%
] ® © ° o o e o o © o o o o o o o o o o o o o SpI95 \ejllonellasp. HMT 780 (0%
® 6 ¢ 0 0 86 0000 00O0O®©0O0o00O0O oo O o O SP50Veillonellaparvula (1.44%|1.1
® e e ° o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp7\eijllonellaatypica (0.08%]|0.01¢
® © ° o o e o © o o o o o o o o o o o o o o GpJ(Q] Megasphaera micronuciformis
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® ° ° ° o e o o o 0o o e o o o o o o o o o o S5pI04\Veijllonellaceae [G-1] bacteriu
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o ° ° ° ° e ° c e e e 0 e 0o 0 0 o o o o o o 5P280 Selenomonas sp._ HMT_134 (l
- ® ° ¢ ° ©° e 0 0 0 0 0 0 ¢ 0o o o 0 o o o o o 5P]Selenomonas sputigena (0.54%
T ® ° ° e e s e 0 0 0 0 0o o 0 o o o o o o o o GP340 Selenomonas sp._ HMT_479 (0
| | * * * ° e e e e o © © o o o o o o o o o o o SP501 Selenomonas sp._HMT_126 ((

M ® ° ° ° e e o o o © © o o o o o o o o o o o 5P368 Selenomonas sp._ HMT_919 (
* e c e ° e 0 @ 0 @ 0 e 0o 0 o e o o o o o o GPP9] Selenomonas sp._HMT_481 ((
— * ° ° ° ° e o o o o o ° o o o o o o o o o o G5P349 Centipeda periodontii (0%]0.
—f * ° ° ° ° ° ° ° ° o 0o 0o 0o 0o o o o o o o o o 5P3]18Selenomonas sp._ HMT_892 (0
® e e s e s o o o o o o o o o o o o o o o o SPESelenomonas sp._HMT_149 (0.
- ® ° ° ° e e ° o o 0 0 0 0 o o o o o o o o o GpP240Q Selenomonas sp._ HMT_136 (
- * ° ° ° ° ° ° o o 0 o 0o 0o o o o o o o o o o 5P8YSelenomonas sp._ HMT_937 (0
T °© ° © © ° * ° ° ° ° e o o0 o o o o o o o o o 5PY9) Selenomonas noxia (0.31%|0.
® * c ° ° s o e o © © o o o o o o o o o o o GP370Selenomonas sp._ HMT_133
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o
°
o
o
o
°
(-]
o
(-]
o
(-]
o
(-]
o
(-]
o
(-]
o
(-]
o
(-]

°
o
°
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o
o

° SP197 Selenomonas artemidis (0.
® ° e o e e o o o o o o o o o o o o o o o o GpI13 Selenomonas infelix (0.03%]0
® ° ° ° o & o 0o o o o o o o o o o o o o o o GSPP]19 Selenomonas sp. HMT 138 (0
® ° e ° e e o o o o o o o o o o o o o o o o GPIPE5Selenomonas sp. HMT 920 (C
- ® ° e ° o e o o o o o o o o o o o o o o o o Gp330Selenomonas flueggei (0%|0.
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® e e ° ° e o o o o o o o o o o o o o o o o GPAKY Butyrivibrio sp. HMT 080 (0%
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4[ ® ® ¢ o o e o o o o o o o o 0 o o o o o o o GPJ]Q Parvimonas sp. HMT_ 110 (0.z
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—I: ® ¢ ° ©° © o o o o o o o o o o o o o o o o o GSPA9T7 Arachnia rubra (0%]0.03
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